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в статье рассмотрена современная ситуация по вызванному высокопатогенным вирусом гриппу птиц в 2022 г. 
и сделан прогноз возможного дальнейшего распространения вирусов на территории россии. в 2022 г. в мире от-
мечена циркуляция широкого разнообразия вариантов вируса, имеющих важное эпизоотологическое и эпидемио-
логическое значение. вспышки вызванного высокопатогенным вирусом гриппа птиц зарегистрированы более чем 
в 60 странах. помимо этого, зафиксированы случаи инфицирования людей вирусами гриппа подтипов A(H5Nx) 
и A(H9N2). в россии в 2022 г. зарегистрирована эпизоотия, которая затронула более 10 регионов европейской 
части и дальнего востока. вспышки среди диких и домашних птиц были вызваны высокопатогенным вариантом 
вируса гриппа A(H5N1) клады 2.3.4.4b, при этом среди циркулирующих на территории россии вирусов выявлено 
генетическое и антигенное разнообразие. таким образом, в очередной раз показана важная географическая роль 
территории россии в глобальном распространении вируса гриппа птиц, что подчеркивает важность постоянного 
его мониторинга на территории нашей страны.
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Abstract. This paper describes the current situation on highly pathogenic avian influenza virus in 2022 and provides 
forecast of the possible further spread of avian influenza in Russia. In 2022, the circulation of a wide variety of highly 
pathogenic avian influenza virus subtypes, which have epizootiological and epidemiological significance, was recorded 
in the world. Outbreaks caused by highly pathogenic avian influenza virus were reported in over 60 countries. In ad-
dition, human infections with influenza viruses of the A(H5Nx) and A(H9N2) subtypes were registered. There was a 
large-scale epizootic which affected more than 10 regions of the European part of Russia and the Russian Far East in 
2022. Outbreaks among wild birds and poultry were caused by the highly pathogenic influenza virus A(H5N1) of the 
clade 2.3.4.4b, at the same time genetic and antigenic diversity was observed among viruses circulating in Russia. Thus, 
an essential geographical role of the territory of Russia in the global spread of avian influenza virus has been shown once 
again, which highlights the importance of continuous avian influenza virus surveillance in the country.
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вирусы гриппа занимают особое место в эпи-
демиологии и эпизоотологии. это достаточно из-
вестная и широко описанная группа инфекционных 
агентов, способных вызывать заболевание человека 
и множества видов животных. вирусы гриппа отно-
сятся к семейству Orthomyxoviridae, которое включа-

ет четыре рода вирусов гриппа: Alphainfluenzavirus, 
Betainfluenzavirus, Gammainfluenzavirus и Deltainflu-
enzavirus, – каждый из которых представлен одним 
видом: Alphainfluenzavirus influenzae (вирус грип-
па а), Betainfluenzavirus influenzae (вирус гриппа B), 
Gammainfluenzavirus influenzae (вирус гриппа C) и 
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Deltainfluenzavirus influenzae (вирус гриппа D) соот-
ветственно [1]. вирусы гриппа а (вга) способны 
инфицировать значительное количество различных 
видов птиц и млекопитающих [2]. вирусы гриппа B  
и C – это патогены человека, которые редко зара-
жают другие виды, хотя сообщалось о заражении 
свиней и тюленей [3]. вирус гриппа D способен вы-
зывать респираторные заболевания у свиней и круп-
ного рогатого скота [4, 5]. благодаря глобальной рас-
пространенности и способности инфицировать наи-
более широкий круг восприимчивых хозяев вирусы 
гриппа а являются особо важными членами своей 
таксономической группы и представляют серьезную 
угрозу сельскому хозяйству и общественному здра-
воохранению. вирусы гриппа а подразделяются на 
подтипы на основании антигенных различий в по-
верхностных гликопротеинах. на сегодняшний день 
известно 18 подтипов гемагглютинина и 11 под-
типов нейраминидазы вга, при этом большинство 
известных комбинаций сохраняется в популяциях 
диких птиц, за исключением вирусов гриппа под-
типов A(H17N10) и A(H18N11), выделенных от ле-
тучих мышей, которые до настоящего времени от 
других видов хозяев не выделялись [6, 7]. основную 
роль в циркуляции вируса гриппа в природе играют 
птицы отрядов гусеобразных (Anseriformes) и ржан-
кообразных (Charadriiformes) [8–10]. большинство 
видов птиц, принадлежащих к этим отрядам, явля-
ются дальними мигрантами, способными преодо-
левать значительные расстояния, и, если учесть, 
что длительная адаптация вируса гриппа а к есте-
ственным хозяевам привела к возможности бессим-
птомного носительства, это создает предпосылки 
для глобального распространения данного инфек-
ционного агента [11]. при этом благодаря своим ге-
нетическим особенностям вирус гриппа постоянно 
изменяется, приобретая уникальные мутации, кото-
рые способствуют не только его распространению, 
но и образованию генетических линий, клад и суб-
клад, а также формированию различных вариантов 
вируса гриппа A [12]. тем не менее среди широко-
го разнообразия вариантов данного инфекционного 
агента лишь определенные субтипы вга показали 
способность преодолевать межвидовой барьер и 
вызывать заболевание человека. это обусловлено 
тем, что в процессе эволюции вируса гриппа воз-
никают его новые, высокопатогенные для человека 
и животных варианты. циркуляция таких вариантов 
вируса в популяциях восприимчивых хозяев может 
вызывать заболевание, часто с летальным исходом. 
подтверждением этому служат масштабные эпи-
зоотии среди сельскохозяйственных животных, на-
носящие колоссальный экономический ущерб, а 
также документированные случаи инфицирования 
человека и домашних животных высокопатогенны-
ми вирусами гриппа подтипов гемагглютинина H5 и 
H7, а также вирусами подтипа H9. на сегодняшний 
день зарегистрировано 868 случаев инфицирования 
человека вирусом гриппа A(H5N1), 456 из которых 

имели летальный исход [13]; 83 случая – вирусом 
гриппа A(H5N6) (33 летальных); 1568 случаев – ви-
русом гриппа A(H7N9) (615 летальных); 115 случа-
ев – вирусом гриппа A(H9N2), 2 из которых имели 
летальный исход [14].

учитывая вышесказанное, становится очевид-
ным, что к борьбе с данным инфекционным агентом 
необходим комплексный подход. в частности, важ-
ным является сбор и анализ информации о циркули-
рующих в настоящее время и зарегистрированных 
ранее вариантах вируса гриппа. полученные данные 
позволят спрогнозировать эпидемиологическую и 
эпизоотологическую ситуацию, оценив возможные 
пути распространения высокопатогенных вариантов 
вируса гриппа.

в данной работе представлен анализ циркуля-
ции наиболее важных в эпидемиологическом значе-
нии вариантов вируса гриппа птиц в россии и мире 
за 2022 г.

Ситуация по вызванному высокопатогенным 
вирусом гриппу птиц в мире. в 2022 г. в мире от-
мечалась неблагополучная эпидемиологическая си-
туация по гриппу птиц. зарегистрирован рост числа 
случаев заражения людей различными вариантами 
зоонозного вируса гриппа, а также отмечено рас-
ширение географии распространения этого вируса в 
сравнении с предыдущими годами [15]. так, в 2022 г. 
зарегистрировано несколько случаев инфицирова-
ния людей различными вариантами вируса гриппа 
птиц. зафиксировано 5 новых случаев заражения 
людей вирусами гриппа A(H5N1) клады 2.3.4.4b. 
в январе 2022 г. поступило сообщение о впервые за-
регистрированном случае, вызванном вирусом грип-
па A(H5N1), в великобритании. заражение человека 
произошло после тесного контакта с домашней пти-
цей [16]. затем в апреле 2022 г. впервые зарегистри-
рован случай выявления вируса гриппа A(H5N1) у 
человека на территории сШа. у инфицированного 
человека наблюдалось легкое течение заболевания, 
а заражение произошло во время уничтожения птиц 
на птицефабрике, где была зафиксирована вспышка, 
вызванная вирусом гриппа A(H5N1) [17]. два случая 
выявления вируса гриппа A(H5N1) у людей впервые 
зарегистрированы на территории испании в сентяб-
ре и октябре 2022 г. вирусы гриппа выявлены в био-
материале от сотрудников птицефабрики, на которой 
была зафиксирована гибель птиц, при этом никаких 
клинических признаков заболевания у людей не на-
блюдалось [18]. также в октябре 2022 г. подтвержде-
но еще два случая инфицирования людей вирусами 
гриппа A(H5N1). один случай, который имел леталь-
ный исход, зарегистрирован на территории китая, 
второй – выявлен на территории вьетнама, и здесь 
стоит отметить, что это первый зарегистрированный 
после 2014 г. случай инфицирования человека ви-
русом гриппа птиц в этой стране. таким образом, в 
2022 г. география случаев заражения людей вируса-
ми гриппа A(H5N1) была существенно расширена и 
на сегодняшний день насчитывает 21 страну [19].
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помимо случаев инфицирования людей ви-
русами гриппа A(H5N1), в 2022 г. зарегистрирова-
но 16 случаев заражения людей вирусами гриппа 
A(H5N6), один из которых имел летальный исход. 
все случаи зафиксированы на территории китая 
и произошли после тесного контакта с домашней 
птицей. также за прошлый год выявлено 10 новых 
случаев инфицирования людей вирусами гриппа 
A(H9N2), 9 из которых зарегистрированы на терри-
тории китая, один – в камбодже [19].

в эпизоотологическом плане ситуация также 
была напряженной. за прошедший год более чем 
в 60 странах азии, европы, африки, северной и 
Южной америки зарегистрировано множество 
вспышек заболевания среди дикой и домашней пти-
цы, вызванных различными вариантами высокопа-
тогенного гриппа подтипа а(H5Nx) линии A/goose/
Guangdong/1/96 [20, 21]. только в европе за 2022 г. 
зарегистрировано более 2500 вспышек среди сель-
скохозяйственной птицы на территориях 37 стран, в 
результате чего погибло или было уничтожено более 
50 млн голов птиц. также зарегистрировано более 
3500 случаев выделения высокопатогенного вируса 
гриппа от диких птиц [19].

за прошедший год в мире отмечена циркуляция 
только двух клад вируса гриппа A(H5Nx) – 2.3.2.1 и 
2.3.4.4, однако было представлено довольно широ-
кое разнообразие подтипов вируса гриппа, которые 
вызывали вспышки. так, вирусы гриппа A(H5N1) 
клады 2.3.2.1a зарегистрированы во время вспышек 
среди дикой и сельскохозяйственной птицы на тер-
ритории индии, непала и бангладеш, а представите-
ли того же подтипа клады 2.3.2.1с циркулировали в 
камбодже и вьетнаме. представители клады 2.3.2.1e 
вызвали вспышки в восточном тиморе и индонезии. 
следует отметить, что в предыдущие годы вирусы 
гриппа A(H5N1) вышеуказанных клад так же реги-
стрировались среди дикой и сельскохозяйственной 
птицы на территории этих стран [20, 21].

наиболее широкое распространение в 2022 г. 
показали вирусы гриппа клады 2.3.4.4. при этом 
основное количество вспышек среди дикой и до-
машней птицы было вызвано вирусами гриппа под-
типа а(H5N1) клады 2.3.4.4b и зарегистрировано во 
многих странах европы, азии, африки, северной и 
Южной америки. данный вариант вируса гриппа на-
чал распространяться с осени 2021 г. и впоследствии 
практически вытеснил широко циркулировавший до 
этого вирус гриппа подтипа а(H5N8) клады 2.3.4.4b 
[22, 23]. в 2022 г. вспышки среди птиц, вызванные 
вирусом гриппа а(H5N8), зарегистрированы только 
в албании, израиле, сербии, египте, ираке, а так-
же в китае, вьетнаме, камбодже и на Филиппинах, 
по сравнению с 2020 г., когда вирус гриппа а(H5N8) 
был зарегистрирован более чем в 30 странах азии, 
европы и африки [22]. новый вариант вируса грип-
па а(H5N1) показал более широкую географию рас-
пространения. начиная с декабря 2021 г. вспышки 
среди сельскохозяйственной птицы начали регистри-

роваться в сШа и канаде, а затем и в других странах 
северной и Южной америки [15, 19].

вспышки вируса гриппа а(H5N1) клады 2.3.4.4b 
регистрировались в течение всего года и нанесли  
серьезный экономический ущерб. погибли или уни-
чтожены в результате принятых противоэпизооти-
ческих мер миллионы голов сельскохозяйственной 
птицы: кур, уток, индюков, – при этом данный вари-
ант вируса показал способность инфицировать боль-
шое количество видов млекопитающих. в 2022 г. за-
фиксировано увеличение числа случаев выявления 
вируса гриппа а(H5N1) среди млекопитающих на 
территории стран европы и северной америки. так, 
например, на территории нидерландов, бельгии, 
норвегии, словении, Финляндии и ирландии заре-
гистрированы случаи заболевания и гибели обыкно-
венных лисиц (Vulpes vulpes), обыкновенных выдр 
(Lutra lutra), лесных и домашних хорьков (Mustela 
putorius, Mustela furo), а также обыкновенной рыси 
(Lynx lynx). при этом у некоторых вирусов гриппа 
а(H5N1), вызвавших гибель животных, выявлено 
наличие генетических маркеров адаптации к млеко-
питающим, описанных ранее [24–27]. на территории 
сШа и канады зарегистрированы случаи инфициро-
вания барибалов (Ursus americanus) и бурых медве-
дей (Ursus arctos). также впервые выявлены случаи 
инфицирования вирусами гриппа а(H5N1) клады 
2.3.4.4b некоторых видов водных млекопитающих. 
на территории Швеции вирус выделен от морской 
свиньи (Phocoena phocoena), на территории сШа 
зарегистрирован случай инфицирования афалины 
(Tursiops truncatus), а на территории канады выяв-
лен случай инфицирования атлантического белобо-
кого дельфина (Lagenorhynchus acutus) [19]. стоит 
отдельно отметить вспышку, вызванную вирусом 
гриппа а(H5N1) клады 2.3.4.4b, которая была заре-
гистрирована на ферме по разведению американских 
норок (Neovison vison) на северо-западе испании в 
октябре 2022 г. данный случай показал, что новый 
вариант вируса способен эффективно передаваться 
от животного к животному, а анализ геномов вы-
деленных вирусов показал наличие генетических 
маркеров адаптации и более эффективной репли-
кации в организме млекопитающих. в результате 
данной вспышки уничтожено поголовье более чем в 
50 тыс. животных [28].

Ситуация по вызванному высокопатогенным 
вирусом гриппу птиц в России. в настоящее время 
в россии действует комплексная система монито-
ринга за высокопатогенным вирусом гриппа птиц. 
данная система мониторинга регламентируется при-
казом руководителя роспотребнадзора от 30.09.2013 
№ 714 «об организации мониторинга за циркуля-
цией вирусов гриппа птиц», а также приказом от 
04.08.2016 № 842 «об организации опорных баз по 
мониторингу за вирусом гриппа с пандемическим 
потенциалом». на сегодняшний день в данной про-
грамме мониторинга участвуют 48 региональных 
учреждений роспотребнадзора – центры гигиены 
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и эпидемиологии (цгиэ), деятельность которых 
регулируют три опорные базы, которыми являют-
ся управления роспотребнадзора по хабаровскому 
краю, новосибирской области и краснодарскому 
краю. региональные учреждения роспотребнадзора 
организуют взаимодействие с местными лечебными 
учреждениями и ветеринарной службой, которые 
обеспечивают сбор образцов первичного материала 
от людей и животных и направляют его для диффе-
ренциальной диагностики в региональные цгиэ. 
все пробы, в которых обнаруживается рнк вируса 
гриппа а, направляются в Фбун гнц вб «вектор» 
роспотребнадзора для изоляции вируса гриппа, 
углуб ленного изучения и оценки его пандемическо-
го потенциала. в 2022 г. в рамках данной программы 
мониторинга за вирусом гриппа птиц совместно с ре-
гиональными учреждениями роспотребнадзора со-
брано и обследовано 12819 образцов биоматериала, 
из них 2598 образцов от диких птиц, 191 образец от 
свиней, 3317 образцов от домашних птиц и 6713 об-
разцов от людей, по роду своей деятельности контак-
тирующих с дикой или домашней птицей, включая 
4042 пробы сывороток крови.

в 2022 г. в россии наблюдалась неблагопо-
лучная ситуация по вызванному высокопатоген-
ным вирусом гриппу птиц. так же как в странах 
европы, азии и америки, на территории россии 
зарегистрировано несколько вспышек среди птиц, 
которые были вызваны высокопатогенным виру-
сом гриппа а(H5N1). случаи заболевания и гибе-
ли сельскохозяйственных и диких птиц регистри-
ровались в течение всего года и зафиксированы на 
территориях регионов европейской части россии и 
дальнего востока. так, в ходе мониторинга в фев-
рале 2022 г. зарегистрирована вспышка на птице-
фабрике ставропольского края. в марте на терри-
тории Фгбу «астраханский государственный запо-
ведник» в астраханской области выявлена гибель 
кудрявых пеликанов (Pelecanus crispus). в апреле 
2022 г. вирусы гриппа а(H5N1) выделены от павших 
ворон (Corvus cornix) на территории хабаровского 
края. в июне вспышки гриппа зарегистрированы 
в личном подсобном хозяйстве в рязанской обла-
сти, а также среди черноголовых чаек (Ichthyaetus 
melanocephalus) на острове малый жемчужный в 
астраханской области. в июле 2022 г. зарегистри-
рованы повторные вспышки в личных подсобных 
хозяйствах рязанской области, а также на террито-
риях курской, орловской и магаданской областей. 
в сентябре 2022 г. падеж сельскохозяйственной 
птицы зарегистрирован на птицефабриках и личных 
подсобных хозяйствах в саратовской, челябинской 
и ростовской областях.

также стоит отметить, что в биоматериале, по-
лученном в сентябре 2022 г. из Фбуз «центр гигие-
ны и эпидемиологии в республике бурятия», под-
тверждено наличие рнк вируса гриппа а(H9N2) в 
пробе от дикой птицы, а также рнк вируса гриппа 
а(H1N1) в биоматериале от свиньи. к сожалению, 

выделить и исследовать вирус из проб не удалось и 
информация о его молекулярно-генетических и ви-
русологических характеристиках недоступна. тем 
не менее факт регистрации данных вирусов на тер-
ритории россии имеет важное эпидемиологическое 
и эпизоотологическое значение и говорит о необхо-
димости проведения дополнительных мониторинго-
вых исследований на указанной территории.

в IV квартале 2022 г. на территории российской 
Федерации продолжили регистрироваться вспышки, 
вызванные вирусами гриппа птиц. в октябре гибель 
птиц зарегистрирована в личных подсобных хозяй-
ствах на территории магаданской и саратовской 
областей, а также на птицефабрике в хабаровском 
крае. в результате исследований в пробах выяв-
лено и подтверждено наличие рнк вируса гриппа 
а(H5N1). в ноябре 2022 г. зарегистрирован падеж 
среди кур на птицефабрике в сахалинской области, 
а также зафиксирована повторная вспышка на терри-
тории саратовской области.

по результатам исследований все описанные 
выше вспышки были вызваны высокопатогенным ви-
русом гриппа а(H5N1) клады 2.3.4.4b, что подтверж-
дается проведенным филогенетическим анализом, 
который указывает на высокую степень идентично-
сти выделенных штаммов с кандидатными вакцин-
ными штаммами A/Astrakhan/3212/2020 (H5N8) и  
A/chicken/Ghana/AVL-763_21VIR7050-39/2021 
(H5N1) клады 2.3.4.4b, рекомендованными всемир-
ной организацией здравоохранения (воз) (рису нок). 
при этом среди циркулирующих штаммов наблюда-
ются незначительные генетические отличия. так, ви-
русы, выделенные на дальнем востоке россии, на-
ходятся в одной группе со штаммами, циркулирую-
щими в азии, тогда как вирусы, выделенные в евро-
пейской части россии, – в одной группе со штамма-
ми, циркулирующими в европе.

по данным сервиса GISAID FluSurver (http://
flusurver.bii.a-star.edu.sg), исследованные штаммы 
имеют незначительное количество аминокислотных 
замен по сравнению с вышеуказанными кандидатны-
ми вакцинными штаммами и между собой. при этом 
выявленные мутации в исследованных штаммах мо-
гут отвечать за изменение антигенных свойств.

при исследовании антигенных свойств выделен-
ных штаммов в реакции торможения гемагглютина-
ции (ртга) с использованием референс-антигенов и 
сывороток, полученных на кандидатные вакцинные 
штаммы, рекомендованные воз, а также на штам-
мы, циркулирующие в россии, и эритроцитов индю-
ка было показано, что выявленные вирусы гриппа 
A(H5N1) имеют антигенные отличия от кандидатного 
вакцинного штамма A/Astrakhan/3212/2020 (H5N8), 
а также между собой. так, сыворотка, полученная 
на штамм A/Astrakhan/3212/2020 (H5N8), хорошо 
распознает только вирусы, выделенные на террито-
рии магаданской области. сыворотка, полученная 
на штамм A/dalmatian pelican/Astrakhan/213-2V/2022 
(H5N1), не проявляет высокую степень антигенного 



52

Проблемы особо опасных инфекций. 2023; 1        ОБЗОРЫ

Филогенетическое дерево 
гена HA штаммов виру-
са гриппа а/H5Nx клады 
2.3.4.4b. Штаммы, выде-
ленные в россии в 2022 г., 
отмечены синим цветом. 
Штаммы, выделенные в 
россии ранее, – фиолето-
вым. кандидатные вакцин-
ные штаммы, использован-
ные для определения 
ге не тических групп/под-
групп, выделены крас-
ным. Фило генетическое 
дерево по строе но с помо-
щью программного обес-
печения MEGA X (www. 
megasoftware.net) с ис поль-
зо ванием метода neighbor-
joining (1000 повто ров) с 
Kimura 2-parameter model

Phylogenetic tree depicting the 
HA gene of A/H5Nx influenza 
virus strains, clade 2.3.4.4b. 
Newly characterized viruses 
isolated in Russia in 2022 
are indicated by blue color. 
Viruses previously isolated 
in Russia – by purple color. 
Candidate vaccine strains 
used for the identification of 
genetic groups/subgroups are 
marked by red. The tree was 
constructed using MEGA X 
software (www.megasoftware.
net) applying neighbor-joining 
method (1000 replicates) with 
Kimura 2-parameter model
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родства с циркулирующими в россии вирусами кла-
ды 2.3.4.4b (таблица). 

при этом сыворотка, полученная на штамм  
A/chicken/Khabarovsk/24-1V/2022, хорошо распозна-
вала вирусы, циркулировавшие как в европейской 
части россии, так и на дальнем востоке. таким об-
разом было показано, что в 2022 г. в россии циркули-
ровали две группы европейских и азиатских вариан-
тов вируса гриппа а(H5N1) клады 2.3.4.4b.

нужно отметить, что по результатам исследова-
ний рецепторной специфичности циркулирующих 
вирусов с помощью метода поверхностного плазмон-
ного резонанса и расчета равновесных констант дис-
социации с клеточными рецепторами так называемо-

го «птичьего» типа (3’-Sialyl-N-acetyllactosamine) и 
«человеческого» типа (6’-Sialyl-N-acetyllactosamine) 
было показано, что все циркулировавшие в 2022 г. 
вирусы гриппа а(H5N1) имеют доминирующую 
специфичность к рецепторам типа α2-3, что не от-
носит данные штаммы к потенциально опасным 
штаммам вируса гриппа в отношении человека и 
указывает на низкую степень риска распространения 
данных вирусов среди людей. в результате исследо-
вания биоматериала от людей, собранного в 2022 г., 
рнк вирусов гриппа птиц, в том числе H5, H7, H9-
субтипа, не выявлено.

Прогноз развития ситуации по гриппу птиц в 
России. при анализе полученных данных становится 

результаты рТГа с вирусами гриппа A/H5Nx клады 2.3.4.4 с использованием эритроцитов индюка
Results of hemagglutination inhibition reaction with A/H5Nx viruses, clade 2.3.4.4, using turkey RBC

вирусы
Viruses

подтип
Subtype

клада
Clade

референс-сыворотка хорька
Reference ferret serum 

A/gyrfalcon/ 
Washington/ 

41088-6/2014

A/Astrakhan/ 
3212/2020

A/chicken/ 
Vietnam/ 
NCVD-

15A59/2015

A/dalmatian 
pelican/ 

Astrakhan/ 
213-2V/2022

A/chicken/ 
Khabarovsk/ 
24-1V/2022

2.3.4.4c 2.3.4.4b 2.3.4.4f 2.3.4.4b 2.3.4.4b

референс-антиген / Reference antigens        
A/gyrfalcon/Washington/41088-6/2014 H5N8 2.3.4.4c 80 80 80 80 40

A/Astrakhan/3212/2020 H5N8 2.3.4.4b 40 40 40 40 80

A/chicken/Vietnam/NCVD-15A59/2015 H5N6 2.3.4.4f 80 80 160 80 160

A/dalmatian pelican/Astrakhan/213-2V/2022 H5N1 2.3.4.4b 160 160 160 160 320

A/chicken/Khabarovsk/24-1V/2022 H5N1 2.3.4.4b  <10 10  <10 20 160

исследуемый антиген / Test antigens        
A/chicken/Chelyabinsk/241-1V/2022 H5N1 2.3.4.4b 10  <10  <10 40 80

A/chicken/Chelyabinsk/241-4V/2022 H5N1 2.3.4.4b 10  <10 10 40 80

A/chicken/Chelyabinsk/241-5V/2022 H5N1 2.3.4.4b  <10  <10  <10 40 80

A/chicken/Saratov/245-1V/2022 H5N1 2.3.4.4b 10  <10  <10 40 80

A/chicken/Saratov/245-2V/2022 H5N1 2.3.4.4b <10  <10  <10 40 80

A/chicken/Saratov/245-5V/2022 H5N1 2.3.4.4b 10 10 10 40 80

A/chicken/Rostov-on-Don/6-1V/2022 H5N1 2.3.4.4b  <10  <10  <10 20 40

A/chicken/Rostov-on-Don/6-2V/2022 H5N1 2.3.4.4b 10 10 10 20 40

A/chicken/Rostov-on-Don/6-3V/2022 H5N1 2.3.4.4b  <10  <10  <10 20 80

A/chicken/Magadan/14-1V/2022 H5N1 2.3.4.4b 20 40 20 20 80

A/domestic goose/Magadan/14-3V/2022 H5N1 2.3.4.4b 20 20 10 20 40

A/domestic duck/Magadan/14-4V/2022 H5N1 2.3.4.4b 40 40 20 20 80

A/chicken/Magadan/14-7V/2022 H5N1 2.3.4.4b 20 40 20 20 80

A/chicken/Khabarovsk/24-1V/2022 H5N1 2.3.4.4b  <10  <10  <10 20 80

A/chicken/Khabarovsk/24-2V/2022 H5N1 2.3.4.4b  <10  <10  <10 20 160

A/chicken/Khabarovsk/24-5V/2022 H5N1 2.3.4.4b  <10  <10  <10 10 80

A/chicken/Khabarovsk/24-7V/2022 H5N1 2.3.4.4b  <10  <10  <10 20 160

A/chicken/Khabarovsk/24-8V/2022 H5N1 2.3.4.4b  <10  <10  <10 10 80

A/chicken/Sakhalin/37-1V/2022 H5N1 2.3.4.4b 20 20  <10 20 80

A/chicken/Sakhalin/37-2V/2022 H5N1 2.3.4.4b  <10 10  <10 10 40

A/chicken/Sakhalin/37-3V/2022 H5N1 2.3.4.4b 10 20  <10 20 80

A/chicken/Sakhalin/37-9V/2022 H5N1 2.3.4.4b  <10 20  <10 20 40

A/chicken/Sakhalin/37-20V/2022 H5N1 2.3.4.4b 10 10  <10 10 40
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очевидным, что в 2022 г. ситуация по в вызванному 
высокопатогенным вирусом гриппу птиц в россии 
была напряженной. вспышки среди дикой и сельско-
хозяйственной птицы, вызванные вирусами гриппа 
A(H5N1) клады 2.3.4.4b, зарегистрированные в 2022 г. 
в нескольких регионах российской Федерации, сви-
детельствуют о возможном сохранении некоторых 
вариантов вируса на территории россии, а также за-
носе на территорию нашей страны новых вариантов. 
если говорить о возможных прогнозах распростране-
ния высокопатогенных вирусов гриппа птиц, то в на-
стоящее время имеются данные о продолжающихся 
вспышках гриппа в странах европы, африки и Юго-
восточной азии в местах зимовки диких перелет-
ных птиц. учитывая высокую возможность вирусов 
A(H5Nх) распространяться с дикими перелетными 
птицами, можно предположить повторный занос 
вируса вдоль черноморского-средиземноморского 
пролетного пути, охватывающего густонаселенные 
промышленные регионы европейской части россии, 
на которых сосредоточены крупные птицеводче-
ские предприятия. традиционным началом мигра-
ции птиц в эти районы является март, затем птицы 
перемещаются к местам гнездования в полярных 
широтах россии [29, 30]. поэтому в весенний пери-
од 2023 г. можно ожидать повторного заноса вирусов 
A(H5N1) дикими птицами в регионы Южного феде-
рального округа. из Юго-восточной азии, где на-
блюдается циркуляция различных вариантов вирусов 
гриппа клад 2.3.2.1 и 2.3.4.4, по восточно- или цен-
тральноазиатскому пролетному пути вирусы гриппа 
а(H5Nx) могут проникнуть на территорию сибири  
и дальнего востока.

можно предположить, что дальнейшее разви-
тие ситуации по высокопатогенному вирусу гриппа 
во многом будет зависеть от комплекса своевремен-
но принятых соответствующими службами противо-
эпизоотических и противоэпидемических мер, кото-
рые должны быть направлены на недопущение даль-
нейшего распространения вируса и снижение риска 
инфицирования людей. так, необходимо постоянно 
вести информационный мониторинг ситуации по 
гриппу в соседствующих с россией странах и усили-
вать мониторинговые исследования в пограничных 
регионах для раннего обнаружения циркулирующих 
вариантов вируса гриппа птиц. в случае выявления 
вируса гриппа или вспышек заболевания среди ди-
кой или домашней птицы, вызванных его высокопа-
тогенными вариантами, необходимо укреплять меж-
ведомственное взаимодействие, а также принимать 
незамедлительные ответные противоэпизоотические 
и противоэпидемические меры, которые, возможно, 
позволят предотвратить распространение высокопа-
тогенного гриппа птиц в россии.

конфликт интересов. авторы подтверждают 
отсутствие конфликта финансовых/нефинансовых 
интересов, связанных с написанием статьи.

финансирование. исследование проводилось 
в рамках выполнения государственного задания  

Фбун государственный научный центр вирусоло-
гии и биотехнологии «вектор» роспотребнадзора 
«мониторинг вируса гриппа птиц и животных».
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