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в 2023 г. ситуация в мире по высокопатогенному гриппу птиц в эпизоотологическом и эпидемиологическом 
плане была напряженной. вирусом оказались инфицированы 150 видов птиц и десятки видов млекопитающих. 
зарегистрировано более 650 вспышек среди сельскохозяйственной птицы на территории 29 стран, в резуль-
тате чего погибло или было уничтожено около 19 млн особей. наблюдался высокий уровень заболеваемости 
гриппом среди диких птиц (порядка 3 тыс. вспышек на территории 65 стран) и млекопитающих (более 16 тыс. 
случаев). большинство вспышек среди дикой и домашней птицы и млекопитающих вызвано вирусами гриппа 
подтипа а(H5N1) клады 2.3.4.4b. вспышки регистрировались в течение всего года во многих странах европы, 
азии, африки, северной и Южной америки. впервые зарегистрирован случай гибели полярного медведя от 
вируса гриппа A(H5N1). при этом в 50 % вирусов гриппа а(H5N1), вызвавших гибель животных, в белке PB2 
обнаружены молекулярные маркеры адаптации к млекопитающим. в 2023 г. зарегистрированы случаи заражения 
людей вирусами высокопатогенного гриппа птиц A(H5N1) в камбодже, чили, китае и великобритании. кроме 
того, в китае отмечены случаи инфицирования вирусами A(H3N8), A(H5N6), A(H9N2) и A(H10N5). в россии в 
2023 г. зарегистрированы вспышки среди дикой и домашней птицы на территории 25 регионов, а также вспыш-
ка среди морских котиков на территории сахалинской области. все вспышки вызваны высоковирулентным ви-
русом гриппа подтипа а(H5N1) генетической клады 2.3.4.4b. все исследованные нами вирусы, циркулировав-
шие в россии в 2023 г., генетически соответствовали предложенным воз кандидатным вакцинным штаммам  
A/Astrakhan/3212/2020 (H5N8), A/chicken/Ghana/AVL-763_21VIR7050-39/2021 (H5N1) и A/American Wigeon/
South Carolina/22-000345-001/2021 (H5N1) по последовательности гемагглютинина и антигенно сходны с вакцин-
ным штаммом A/Astrakhan/3212/2020.

Ключевые слова: вирус гриппа птиц, мониторинг, эпизоотия, вспышки, H5N1, россия.

Корреспондирующий автор: Панова Анастасия Сергеевна, e-mail: panova_as@vector.nsc.ru.
Для цитирования: Васильцова Н.Н., Панова А.С., Петров В.Н., Даниленко А.В., Святченко С.В., Иванова К.И., Онхонова Г.С., Гончарова Н.И., Рыжиков 

А.Б., Марченко В.Ю. Обзор эпизоотологической ситуации по высокопатогенному гриппу птиц в России и мире в 2023 г. Проблемы особо опасных инфекций. 
2024; 2:6–14. DOI: 10.21055/0370-1069-2024-2-6-14

Поступила 11.03.2024. Принята к публ. 24.04.2024.

N.N. Vasil’tsova, A.S. Panova, V.N. Petrov, A.V. Danilenko, S.V. Svyatchenko, K.I. Ivanova, 
G.S. Onkhonova, N.I. Goncharova, A.B. Ryzhikov, V.Yu. Marchenko
Review on the Epizootiological Situation on Highly Pathogenic Avian Influenza Globally  
and in Russia in 2023
State Scientific Center of Virology and Biotechnology “Vector”, Kol’tsovo, Russian Federation

Abstract. The year 2023 saw a challenging epizootiological and epidemiological situation regarding highly patho-
genic avian influenza. The virus affected 150 bird species and dozens of mammal species. More than 650 outbreaks were 
reported in poultry across 29 countries, resulting in the death or destruction of approximately 19 million specimens. 
There was a high incidence of the influenza among wild birds (approximately 3,000 outbreaks in 65 countries) and mam-
mals (more than 16,000 cases). The majority of outbreaks in wild birds, poultry and mammals were caused by influenza 
A(H5N1) clade 2.3.4.4b viruses. Many countries in Europe, Asia, Africa, North and South America experienced the 
outbreaks throughout the year. For the first time, a polar bear death from A(H5N1) virus was documented. Moreover, mo-
lecular markers of virus adaptation to mammals were found in PB2 proteins of 50 % of influenza A(H5N1) viruses that 
caused the death of animals. During the year 2023, human infections with highly pathogenic avian influenza A(H5N1) 
viruses were reported in Cambodia, Chile, China, and the UK. In addition, human infections with A(H3N8), A(H5N6), 
A(H9N2) and A(H10N5) viruses were reported in China. In Russia in 2023, outbreaks among wild birds and poultry were 
registered in 25 regions, as well as an outbreak among fur seals in the Sakhalin Region. The stated outbreaks were caused 
by highly virulent influenza A(H5N1) clade 2.3.4.4b. Hemagglutinin sequences of all Russian viruses analyzed in this 
study in 2023 were genetically close to the WHO candidate vaccine strains A/Astrakhan/3212/2020 (H5N8), A/chicken/
Ghana/AVL-763_21VIR7050-39/2021 (H5N1) and A/American Wigeon/South Carolina/22-000345-001/2021 (H5N1). 
All studied A(H5N1) viruses were antigenically similar to the A/Astrakhan/3212/2020 vaccine strain.
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грипп является серьезной эпидемиологиче-
ской и эпизоотологической проблемой во всем 
мире. наибольшую опасность для сельского хозяй-
ства и общественного здравоохранения представ-
ляют вирусы гриппа A (вга), относящиеся к роду 
Alphainfluenzavirus. ввиду наибольшего распростра-
нения и способности инфицировать широкий круг 
хозяев вга способны вызывать пандемии и масштаб-
ные эпизоотии. природными резервуарами вга яв-
ляются дикие перелетные птицы, преимущественно 
представители отрядов гусеобразных (Anseriformes) 
и ржанкообразных (Charadriiformes) [1, 2].

различные комбинации поверхностных гли-
копротеинов (18 подтипов гемагглютинина [HA] и 
11 подтипов нейраминидазы [NA]), способность к 
реассортации вследствие наличия сегментированно-
го генома, а также высокая скорость возникновения 
мутаций обеспечивают быструю изменчивость ви-
русов гриппа и, как следствие, адаптацию к широко-
му кругу хозяев [3, 4]. однако, несмотря на разно-
образие вариантов вируса гриппа, циркулирующих 
среди животных и птиц, преодолевать межвидовой 
барьер и вызывать заболевание человека способны 
лишь определенные подтипы вга. таковыми явля-
ются вирусы подтипов H5 и H7, которые начиная с 
1959 г. стали причиной большого количества случа-
ев заболевания людей по всему миру, более 1000 из 
которых имели летальный исход. кроме того, дан-
ные подтипы являются причиной вспышек болезни 
и гибели по меньшей мере 422 млн домашних птиц 
с 2005 г. [5, 6].

высокопатогенный вирус гриппа птиц (впвгп) 
A(H5N1), несущий гемагглютинин генетической 
линии Gs/Gd, впервые был детектирован в китае в 
1996 г. в 1997 г. в гонконге впвгп A(H5N1), имею-
щий HA линии Gs/Gd, стал причиной крупнейших 
вспышек среди птиц и первых зарегистрированных 
случаев заражения людей, в том числе с летальным 
исходом. дальнейшая эволюция вирусов, несущих 
HA линии Gs/Gd, привела к формированию множе-
ства генетических клад и сопровождалась реассорта-
цией сегментов генома с различными низкопатоген-
ными вирусами гриппа. случаи инфицирования лю-
дей, близко контактирующих с зараженной птицей, 
продолжали периодически регистрироваться. так, 
за период с 2003 по 21 декабря 2023 г. всемирной 
организацией здравоохранения (воз) в мире зареги-
стрировано 882 случая заболевания людей высоко-

патогенным гриппом птиц (впгп) A(H5N1), из них 
461 случай – с летальным исходом, при этом боль-
шинство случаев инфицирования и гибели людей за-
регистрировано до 2016 г. [7, 8].

циркулирующий в настоящее время новый вари-
ант впвгп A(H5N1) линии Gs/Gd из клады 2.3.4.4b, 
впервые выявленный в 2020 г., распространился по 
всему миру с перелетными птицами, нанеся серьез-
ный урон сельскому хозяйству во многих странах 
[9–11].

эволюция вга, обусловленная накоплением 
точечных мутаций или реассортацией сегментов 
генома, может приводить к изменению антиген-
ных свойств вируса, его репликативной активности, 
трансмиссивности, тканевого тропизма и видоспе-
цифичности [12]. так, в марте 2013 г. в китае были 
зарегистрированы первые случаи заражения людей 
новым вирусом A(H7N9), который появился в резуль-
тате последовательных двухэтапных реассортаций 
вирусов среди диких птиц. при этом большинство 
зоонозных изолятов A(H7N9) приобрели способность 
связываться не только с α2,3-сиаловыми рецепторами 
птиц, но и с α2,6-сиаловыми рецепторами человека, 
результатом чего стало инфицирование 1568 человек 
в китае с летальностью порядка 40 % [13, 14].

вызывает опасение возросшее в последнее вре-
мя число случаев инфицирования млекопитающих 
вирусом гриппа A(H5N1), что может свидетельство-
вать о постепенной адаптации вируса. в качестве ил-
люстрации потенциально катастрофических послед-
ствий циркуляции A(H5N1) в животном мире можно 
привести вспышки на норковой ферме в испании [15], 
распространение вируса в латинской америке и 
массовый падеж морских львов в аргентине [16]. 
свидетельством уверенного проникновения вируса 
в самые удаленные районы являются первый случай 
гибели полярного медведя в г. уткиагвик на севере 
аляски [17] и обнаружение вируса у млекопитающих 
(морских слонов и котиков) и птиц (бурых поморни-
ков) в Южной георгии – субантарктической замор-
ской территории великобритании, расположенной в 
южной части атлантического океана [18].

вспышки на норковой ферме в испании за-
служивают особого внимания, поскольку переда-
ча вируса происходила от животного к животному. 
секвенирование вирусов, выделенных от заболев-
ших норок, показало наличие ряда изменений, в том 
числе мутацию T271A в гене PB2, повышающую 
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полимеразную активность в клетках млекопитаю-
щих [19].

все вышесказанное вызывает значительные 
опасения относительно вероятности возникновения 
новой пандемии гриппа в человеческой популяции. 
подтверждением тому служат зарегистрированные 
случаи ограниченной передачи вируса гриппа птиц 
от человека к человеку [20] и высокая степень ле-
тальности при инфицировании людей высокопато-
генными вариантами вга A(H5N1) и A(H7N9) [5]. 
в связи с этим становится очевидной необходимость 
постоянного комплексного мониторинга высокопа-
тогенного вируса гриппа, включающего в себя сбор 
и анализ информации о циркулирующих в настоя-
щее время и зарегистрированных ранее вариантах 
вируса. полученные данные позволят спрогнози-
ровать эпидемиологическую и эпизоотологическую 
ситуацию, оценив возможные пути распространения 
высокопатогенных вирусных вариантов.

данная работа посвящена анализу циркуляции 
наиболее важных в эпидемиологическом значе-
нии вариантов вируса гриппа птиц в россии и мире  
за 2023 г.

Ситуация по высокопатогенному гриппу 
птиц в мире. в 2023 г. эпизоотологическая ситуа-
ция по впгп была напряженной. вирусом были ин-
фицированы 150 видов птиц и десятки видов млеко-
питающих [21]. большинство случаев заболеваний 
среди дикой и домашней птицы вызвано вирусами 
гриппа подтипа а(H5N1) клады 2.3.4.4b. вспышки 
регистрировались в течение всего года во многих 
странах европы, азии, африки, северной и Южной 
америки.

по данным WAHIS (World Animal Health Infor-
mation System), в 2023 г. зарегистрировано более 
650 вспышек среди сельскохозяйственной птицы 
на территории 29 стран, в результате чего погибло 
или было уничтожено около 19 млн птиц [16, 22]. 
большинство вспышек классифицированы как пер-
вичные, без вторичного распространения. в начале 
2023 г. на юго-западе Франции зарегистрировано 
85 вспышек среди уток-мулардов для производства 
фуа-гра, при этом в 24 хозяйствах отмечена повы-
шенная смертность [23]. во второй половине 2023 г. 
большинство вспышек впгп среди домашней пти-
цы были спорадическими, причем значительная их 
часть приходилась на великобританию [24]. кроме 
того, в течение года отмечены случаи бессимптом-
ного носительства. в качестве примера такого вари-
анта событий можно привести ситуацию в италии, 
во время которой высокопатогенный вирус гриппа 
был обнаружен у бройлеров только во время тести-
рования перед отправкой на бойню [25].

в 2023 г. наблюдался высокий уровень заболе-
ваемости гриппом среди диких птиц – порядка 3 тыс. 
вспышек на территории 65 стран [16]. эпизоотия 
гриппа среди диких птиц в 2023 г. превзошла пока-
затели заболеваемости предыдущего года по обще-
му числу выявлений впгп. заболеванию преиму-

щественно были подвержены черноголовые чайки 
(Ichthyaetus melanocephalus), массовый падеж кото-
рых наблюдался в 22 странах европы: во Франции, 
австрии, великобритании, бельгии, дании, нидер-
ландах, венгрии, италии, ирландии, испании и др. 
кроме того, от гриппа в значительной мере пострада-
ли другие виды чаек и крачек, при этом наблюдалась 
повышенная смертность как взрослых, так и моло-
дых особей [23]. в первой половине года зарегистри-
рованы массовые случаи гибели перуанского пели-
кана (Pelecanus thagus) в чили. в течение всего года 
регистрировался массовый падеж сапсанов (Falco 
peregrinus) в странах европы, азии, северной и 
Южной америки. в конце года гриппу в наибольшей 
степени были подвержены обыкновенные журавли 
(Grus grus), летальные случаи которых отмечены в 
нескольких европейских странах. от высокопатоген-
ного вируса гриппа также пострадали многие виды 
диких птиц, находящиеся под угрозой исчезновения, 
такие как очковый пингвин (Spheniscus demersus), 
японский журавль (Grus japonensis), мандаринка (Aix 
galericulata), орлан-белохвост (Haliaeetus albicilla), 
сапсан (Falco peregrinus), тундровый лебедь (Cygnus 
columbianus bewickii) и др. [16].

вспышки среди диких птиц регистрировались 
по большей части вдоль береговой линии прибреж-
ных стран, однако часто мертвых животных нахо-
дили внутри континента. поскольку колонии гнез-
дящихся диких птиц перемещаются вглубь суши и 
могут пересекать районы птицеводства, риск зара-
жения впгп домашней птицы возрастает, особенно 
в летний период, когда птицы первого года жизни 
покидают гнездовые колонии [26].

в 2023 г. зафиксировано более 16 тыс. случаев 
выявления вируса гриппа а(H5N1) среди млекопи-
тающих, преимущественно на территории стран 
европы и северной америки [16].

летом 2023 г. вирус A(H5N1) выявлен на 26 зве-
рофермах Финляндии. среди пораженных живот-
ных – американские норки (Neovison vison), обык-
новенные лисицы (Vulpes vulpes) и песцы (Vulpes 
lagopus), а также енотовидные собаки (Nyctereutes 
procyonoides). наиболее вероятным источником за-
ражения был контакт с чайками. лишь немногие из 
ферм сообщили о смертности (три фермы) и клини-
ческих признаках (две фермы), что указывает на воз-
можное бессимптомное течение заболевания [24].

среди диких животных большинство случаев за-
ражения гриппом также пришлось на обыкновенных 
лисиц (Vulpes vulpes) и песцов (Vulpes lagopus), гибель 
которых регистрировалась в канаде, сШа, бельгии, 
Финляндии, нидерландах, норвегии, Франции, 
германии, латвии, словении и ирландии. на терри-
тории этих стран регистрировались случаи заболева-
ния енотов (Procyon lotor), пум (Puma concolor), ры-
сей (Lynx rufus), скунсов (Mephitis mephitis), хорьков 
(Mustela putorius), американских норок (Neovison 
vison), енотовидных собак (Nyctereutes procyonoides), 
обыкновенных выдр (Lutra lutra), соболей (Martes 
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zibellina), лесных и американских куниц (Martes 
martes, Martes americana). на территории сШа заре-
гистрирован случай инфицирования барибала (Ursus 
americanus) и впервые в мире – случай гибели поляр-
ного медведя (Ursus maritimus) от вируса A(H5N1) 
[16, 17].

в 2023 г. получены данные об инфицировании 
вирусами гриппа а(H5N1) морских млекопитающих. 
зарегистрированы массовый падеж морских львов 
(Otaria flavescens) в чили и аргентине, случаи забо-
левания южных морских слонов (Mirounga leonina) и 
южноамериканских морских котиков (Arctocephalus 
australis) в аргентине, обыкновенного тюленя – 
в сШа и дании (Phoca vitulina), северных морских 
котиков (Callorhinus ursinus) – в россии [16].

в польше, сШа и Южной корее зарегистриро-
ваны случаи заболевания гриппом A(H5N1) домаш-
них кошек [27–29]. у пораженных животных наблю-
дались неврологические и респираторные признаки 
заболевания, иногда смертность. все выделенные от 
кошек вирусы генетически схожи с впвгп, выяв-
ленными у домашних и диких птиц с октября 2022 
по январь 2023 г. по-прежнему существует неопре-
деленность в отношении возможного источника ин-
фекции, и до сих пор не сообщалось о передаче ин-
фекции от кошки к кошке или от кошки к человеку.

следует отметить, что около 50 % охарактери-
зованных вирусов гриппа а(H5N1), вызвавших забо-
левания и гибель животных, содержали в белке PB2 
хотя бы один из молекулярных маркеров адаптации 
вирусов к млекопитающим: E627K, D701N, T271A 
или K526R [22–26].

в эпидемиологическом плане в 2023 г. ситуация 
по высокопатогенному гриппу птиц также была не-
благополучной. зарегистрирован рост числа случаев 
заражения людей различными вариантами зоонозно-
го вируса гриппа, а также отмечено расширение гео-
графии распространения вирусов впгп.

в 2023 г. случаи заражения людей вирусами 
впгп A(H5N1) отмечены в камбодже (6), чили (1), 
китае (1) и великобритании (4). большинство случа-
ев связаны с преобладающей в мире кладой 2.3.4.4b, 
но случаи в камбодже – с местной кладой 2.3.2.1c, 
и только в камбодже зарегистрированы летальные 
исходы, число которых к концу года возросло до че-
тырех [30]. как показал опрос 208 человек в провин-
ции прейвэнг в юго-восточной части камбоджи, из 
которых 56,7 % были фермерами и 68,3 % разводили 
кур, 23 % готовили для своих семей больную и мерт-
вую птицу и только 49 % сообщали о заболеваемо-
сти птиц местным властям [31].

случай заражения человека в чили стал пер-
вым в этой стране и вторым в Южной америке 
после случая инфицирования 9-летней девочки в 
эквадоре в конце 2022 г. прибрежный чилийский 
город токопилла, где произошел случай, находится 
в области антофагаста, в которой ранее отмечалась 
связанная с птичьим гриппом гибель морских львов 
и птиц [32].

о случае заражения вирусом A(H5N1) в китае 
известно, что 52-летняя пациентка переболела грип-
пом птиц а(H5N1) и COVID-19 одновременно, это 
первый известный случай коинфицирования обоими 
вирусами [33].

отдельного упоминания заслуживают четыре 
бессимптомных случая в великобритании. отмечено, 
что их выявление может быть следствием как зара-
жения, так и контаминации верхних дыхательных 
путей в результате вдыхания материала из окружаю-
щей среды [34]. аналогичные доводы об отсутствии 
подлинного заражения формулировались и ранее, 
применительно к случаям в сШа [35] и испании в 
2022 г. [36].

помимо впгп A(H5N1), в китае выявлен 
случай заболевания человека гриппом A(H3N8). 
вирусом заразилась 56-летняя женщина из про-
винции гуандун, став первым инфицированным 
взрослым и первым погибшим по причине зараже-
ния данным вирусом. известно, что до болезни она 
контактировала с живой домашней птицей и имела 
многочисленные сопутствующие заболевания [37]. 
впервые вирус A(H3N8) был подтвержден в 2022 г. 
у двоих детей 4–5 лет в центральной части китая 
[38, 39].

в китае регулярно регистрируются случаи забо-
левания гриппом A(H5N6). с момента обнаружения 
первых заболевших в 2014 г. и на текущий момент 
зарегистрировано 89 случаев заболевания людей 
(из 90 случаев в мире), 35 из которых завершились 
летальным исходом [40]. если в 2022 г. отмечено 
18 случаев заражения [41], то в 2023 г. – 8, что суще-
ственно меньше рекордных 36 случаев, зарегистри-
рованных в 2021 г. [42].

в 2023 г. в китае также зафиксировано 9 слу-
чаев заражения вирусом гриппа птиц A(H9N2) [43] 
(в 2022 г. – 15 в китае и 1 в камбодже [41]). вирусы 
гриппа A(H9N2) циркулируют среди домашней пти-
цы в ряде стран азии. у людей инфекция обычно 
протекает легко, чаще болеют дети, особенно кон-
тактирующие с домашней птицей. за все время на-
блюдения (1998–2023 гг.) установлено 130 случаев 
заражения людей в восьми странах [43].

кроме того, в 2023 г. в китае зарегистрирован 
первый случай инфицирования человека вирусом 
A(H10N5) [44]. у заболевшей 63-летней женщины 
были многочисленные сопутствующие патологии. 
болезнь сопровождалась коинфекцией вирусом се-
зонного гриппа A(H3N2) и тяжелой пневмонией, 
в результате чего пациентка скончалась. передачи 
вируса A(H10N5) от человека к человеку не наблю-
далось. генетический анализ показал, что, несмотря 
на коинфицирование вирусом A(H3N2), все гены вы-
деленного от погибшей пациентки вируса A(H10N5) 
имеют птичье происхождение, что исключает реас-
сортацию между двумя вирусами [45].

Ситуация по высокопатогенному гриппу птиц 
в России. для контроля распространения гриппа птиц 
на территории российской Федерации организова-
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на система мониторинга, регламентируемая прика-
зом руководителя роспотребнадзора от 30.09.2013 
№ 714 «об организации мониторинга за циркуля-
цией  вирусов гриппа птиц», а также приказом от 
04.08.2016 № 842 «об организации опорных баз по 
мониторингу за вирусом гриппа с пандемическим по-
тенциалом». в данной программе участвуют Фбун 
гнц вб «вектор» роспотребнадзора и 48 региональ-
ных учреждений роспотребнадзора, деятельность 
которых регулируют три опорных базы, находящие-
ся в краснодарском крае, новосибирской области и 
хабаровском крае. сбор образцов от людей и живот-
ных обеспечивают медицинские учреждения и ве-
теринарная служба, затем материал отправляется в 
региональную опорную базу для дифференциальной 
диагностики. все пробы, в которых выявлена рнк ви-
руса гриппа а, направляются в гнц вб «вектор» для 
изоляции и дальнейшего изучения свойств вирусов.

всего в 2023 г. в рамках данной программы мо-
ниторинга за вирусом гриппа птиц совместно с ре-
гиональными учреждениями роспотребнадзора со-
брано и обследовано 9698 образцов биоматериала, 
из них 2348 образцов от диких птиц, 213 – от свиней, 
8 – от морских млекопитающих, 1482 – от домашних 
птиц и 5647 – от людей, по роду своей деятельно-
сти контактирующих с дикой или домашней птицей, 
включая 3654 пробы сывороток крови.

в 2023 г. на территории россии отмечено широ-
кое распространение высокопатогенного вируса грип-
па а(H5N1) клады 2.3.4.4b. в ходе мониторинга в пер-
вом квартале 2023 г. зарегистрированы вспышки на 
частных подворьях в камчатском и ставропольском 
краях и белгородской области. во втором квартале 
зарегистрированы вспышки среди диких и домаш-
них птиц на территориях амурской, астраханской, 
владимирской, ивановской, калининградской, ки-
ровской, магаданской, тверской, смоленской, ни-
жегородской, ярославской областей, г. москвы, рес-
публик калмыкия, коми, марий эл, удмуртской рес-
пуб лики. при этом в большинстве регионов зареги-
стрированы вспышки среди диких птиц, в основном 
представителей семейства чайковых (Laridae).

в третьем квартале 2023 г. вспышки продол-
жили регистрироваться на территориях пермского 
края, удмуртской республики, нижегородской, мур-
манской, вологодской, владимирской, сахалин-
ской областей, республик коми, башкортостан и 
татарстан. основное количество вспышек зафикси-
ровано среди диких птиц, однако в третьем кварта-
ле вирус гриппа выделялся также во время вспышек 
на птицефабриках. стоит особо отметить вспышку 
среди морских котиков, зарегистрированную в авгу-
сте 2023 г. на территории сахалинской области. по 
результатам исследований, все зарегистрированные 
вспышки вызваны высокопатогенным вирусом грип-
па а(H5N1) клады 2.3.4.4b.

в четвертом квартале 2023 г. повторные вспыш-
ки зарегистрированы на птицефабрике в республике 
коми.

таким образом, в 2023 г. наблюдалось наиболее 
масштабное за последние годы географическое рас-
пространение впвгп на территории российской 
Федерации.

при исследовании антигенных свойств выде-
ленных в 2023 г. штаммов A(H5N1) в реакции тор-
можения гемагглютинации (ртга) с использовани-
ем референс-антигенов и сывороток, полученных 
на кандидатные вакцинные штаммы, рекомендо-
ванные воз, а также на штаммы, циркулирующие 
в россии, и эритроцитов индюка показано, что вы-
явленные вирусы гриппа а(H5N1) проявляют вы-
сокую степень антигенного родства с кандидатным 
вакцинным штаммом A/Astrakhan/3212/2020 (H5N8) 
клады 2.3.4.4b (таблица). при этом сыворотки крови 
хорьков, полученные на штаммы из различных ге-
нетических подгрупп клады 2.3.4.4b, циркулировав-
ших в россии в 2022 г. (рисунок), характеризовались 
различной степенью перекрестной реактивности 
с вирусами, выделенными в 2023 г. так, сыворотка 
крови, полученная на штамм A/dalmatian pelican/
Astrakhan/213-2V/2022, хорошо реагировала с 58,6 % 
исследованных вирусов. перекрестная реактивность 
сыворотки крови на штамм A/chicken/Khabarovsk/24-
1V/2022 была лучше. данная сыворотка хорошо реа-
гировала с 93,1% исследованных изолятов 2023 г. 
взаимодействие исследуемого вируса с сывороткой 
считалось удовлетворительным, если титр в ртга 
был меньше гомологичного титра сыворотки не бо-
лее чем в 4 раза. 

проведенный филогенетический анализ гена 
HA показал, что все проанализированные в 2023 г. в 
гнц вб «вектор» высокопатогенные вирусы гриппа 
птиц A(H5N1) относились к кладе 2.3.4.4b и генети-
чески близки рекомендованным воз кандидатным 
вакцинным штаммам A/Astrakhan/3212/2020 (H5N8), 
A/chicken/Ghana/AVL-763_21VIR7050-39/2021 
(H5N1) и A/American Wigeon/South Carolina/22-
000345-001/2021 (H5N1) воз (рисунок).

таким образом, циркулирующие в настоящее 
время в россии впвгп генетически соответствуют 
предложенным воз кандидатным вакцинным штам-
мам A/Astrakhan/3212/2020 (H5N8), A/chicken/Ghana/
AVL-763_21VIR7050-39/2021 (H5N1) и A/American 
Wigeon/South Carolina/22-000345-001/2021 (H5N1).

по результатам исследований рецепторной 
специфичности циркулирующих вирусов с помо-
щью метода биослойной интерферометрии и расче-
та равновесных констант диссоциации с клеточны-
ми рецепторами так называемого «птичьего» типа 
(3’-Sialyl-N-acetyllactosamine) и «человеческого» 
типа (6’-Sialyl-N-acetyllactosamine) показано, что все 
проанализированные нами в 2023 г. вирусы гриппа 
а(H5N1) имеют доминирующую специфичность 
к рецепторам типа α2,3, что указывает на низкую 
степень риска распространения данных вариантов 
среди людей. тем не менее высокая частота выявле-
ния вирусов гриппа A(H5N1) клады 2.3.4.4b у мле-
копитающих в 2023 г. подчеркивает необходимость 
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результаты рТГа с вирусами гриппа A(H5Nx) клады 2.3.4.4 с использованием эритроцитов индюка
Results of hemagglutination inhibition reaction with A(H5Nx) viruses, clade 2.3.4.4, using turkey red blood cells

вирусы
Viruses

подтип
Subtype

клада
Clade

референс-сыворотка хорька
Reference ferret serum

A
/g

yr
fa

lc
on

/ 
W

as
hi

ng
to

n/
 

41
08

8-
6/

20
14

A
/A

st
ra

kh
an

/ 
32

12
/2

02
0

A
/c

hi
ck

en
/

V
ie

tn
am

/ 
N

C
V

D
-1

5A
59

/ 
20

15

A
/d

al
m

at
ia

n 
 

pe
lic

an
/

A
st

ra
kh

an
/ 

21
3-

2V
/2

02
2

A
/c

hi
ck

en
/ 

K
ha

ba
ro

vs
k/

 
24

-1
V

/2
02

2

A
/g

ul
l/M

ar
i E

l/ 
34

0-
1V

/2
02

3

A
/g

ul
l/

U
dm

ur
tia

/ 
34

2-
8V

/2
02

3

2.3.4.4c 2.3.4.4b 2.3.4.4f 2.3.4.4b 2.3.4.4b 2.3.4.4b 2.3.4.4b
референс-антиген / Reference antigen

A/gyrfalcon/Washington/41088-6/2014 H5N8 2.3.4.4c 160 160 160 160 80 40 160
A/Astrakhan/3212/2020 H5N8 2.3.4.4b 80 80 80 80 160 40 160
A/chicken/Vietnam/NCVD-15A59/2015 H5N6 2.3.4.4f 80 80 160 80 160 10 40
A/dalmatian pelican/Astrakhan/213-2V/2022 H5N1 2.3.4.4b 160 320 160 160 320 80 320
A/chicken/Khabarovsk/24-1V/2022 H5N1 2.3.4.4b <10 20 <10 40 320 80 80
A/gull/Mari El/340-1V/2023 H5N1 2.3.4.4b 20 40 40 40 80 40 40
A/gull/Udmurtia/342-8V/2023 H5N1 2.3.4.4b 80 80 80 80 160 40 80

исследуемый антиген / Antigen under study
A/dalmatian pelican/Kalmykia/330-10V/2023 H5N1 2.3.4.4b 80 80 80 80 160 40 80
A/great cormorant/ Kalmykia/330-12V/2023 H5N1 2.3.4.4b 80 80 40 40 80 40 80
A/chicken/Kaliningrad/333-1V/2023 H5N1 2.3.4.4b 80 80 80 40 160 40 80
A/chicken/Kaliningrad/333-2V/2023 H5N1 2.3.4.4b 40 80 40 40 80 40 40
A/gull/Mari El/340-2V/2023 H5N1 2.3.4.4b 20 40 40 20 80 40 40
A/gull/Udmurtia/342-1V/2023 H5N1 2.3.4.4b 10 20 10 20 40 20 20
A/gull/Udmurtia/342-2V/2023 H5N1 2.3.4.4b 40 40 40 40 80 40 40
A/gull/Udmurtia/342-4V/2023 H5N1 2.3.4.4b 40 40 20 20 80 20 40
A/gull/Udmurtia/342-5V/2023 H5N1 2.3.4.4b 160 320 160 80 320 80 160
A/gull/Udmurtia/342-7V/2023 H5N1 2.3.4.4b 40 80 40 40 80 40 80
A/gull/Kaluga/344-1V/2023 H5N1 2.3.4.4b 80 80 80 40 80 40 40
A/gull/Kaliningrad/350-4V/2023 H5N1 2.3.4.4b 40 40 40 40 80 40 40
A/gull/Mari El/345-3V/2023 H5N1 2.3.4.4b 20 40 20 20 80 20 20
A/gull/Mari El/345-4V/2023 H5N1 2.3.4.4b 40 80 40 40 80 40 40
A/gull/Mari El/345-5V/2023 H5N1 2.3.4.4b 40 80 40 40 80 40 40
A/gull/Mari El/345-6V/2023 H5N1 2.3.4.4b 10 20 10 20 80 20 20
A/gull/Mari El/345-7V/2023 H5N1 2.3.4.4b 10 20 10 20 40 10 10
A/gull/Kirov/347-2V/2023 H5N1 2.3.4.4b 80 80 80 40 80 40 80
A/gull/Moscow/349-1V/2023 H5N1 2.3.4.4b 40 80 40 80 80 80 80
A/gull/Kaliningrad/350-6V/2023 H5N1 2.3.4.4b 40 80 40 40 80 40 40
A/common quail/Ivanovo/351-1V/2023 H5N1 2.3.4.4b 40 80 40 40 160 40 40
A/common quail/Ivanovo /351-2V/2023 H5N1 2.3.4.4b 40 40 20 20 80 20 20
A/gull/Komi/353-2V/2023 H5N1 2.3.4.4b 20 40 20 20 80 40 40
A/gull/Komi/353-3V/2023 H5N1 2.3.4.4b 20 40 20 20 80 20 20
A/gull/Komi/353-5V/2023 H5N1 2.3.4.4b 40 80 40 40 80 40 40
A/gull/Mari El/354-8V/2023 H5N1 2.3.4.4b 20 40 20 20 80 20 20
A/gull/Mari El/354-9V/2023 H5N1 2.3.4.4b 20 40 20 20 80 40 40
A/gull/Yaroslavl/357-9V/2023 H5N1 2.3.4.4b 40 40 40 40 80 40 40
A/gull/Smolensk/358-5V/2023 H5N1 2.3.4.4b 20 40 20 20 80 20 20

проведения тщательного мониторинга за циркули-
рующими штаммами с целью своевременного выяв-
ления изменений свойств вируса, потенциально спо-
собных влиять на его адаптацию к новым хозяевам. 
при этом диагностику на впгп стоит проводить не 
только в случаях падежа птиц, но и в случаях забо-
левания и гибели таких млекопитающих, как лисы, 
песцы и др.

в результате исследования биоматериала от лю-
дей, собранного в 2023 г., рнк вирусов гриппа птиц, 
в том числе H5, H7, H9-подтипа, не выявлено.

Прогноз развития ситуации по гриппу птиц 
в России. исходя из результатов анализа получен-
ных данных, становится очевидным, что в 2023 г. 
ситуация по высокопатогенному гриппу в россии 
была особенно напряженной. вспышки среди дикой  
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и сельскохозяйственной птицы, вызванные вирусами 
гриппа A(H5N1) клады 2.3.4.4b, зарегистрированные 
в 2023 г. в 25 регионах российской Федерации, сви-
детельствуют о возможном сохранении некоторых 
вариантов вируса на территории россии, а также за-
носе на территорию нашей страны новых вариантов.

если говорить о возможных прогнозах распро-
странения впвгп, то в настоящее время имеют-
ся данные о продолжающихся вспышках впгп в 
странах европы, африки и Юго-восточной азии в 
местах зимовки диких перелетных птиц. учитывая 
высокие риски распространения вирусов A(H5Nx) с 

Филогенетическое дерево гена HA 
штаммов вируса гриппа а(H5Nx) кла-
ды 2.3.4.4b. Штаммы, выделенные в 
россии в 2023 г., отмечены синим цветом. 
Штаммы, выделенные в россии ранее, – 
фиолетовым. кандидатные вакцинные 
штаммы выделены красным. черными 
ромбами отмечены референс-штаммы, 
на которые получены сыворотки кро-
ви хорьков, использовавшиеся в ртга. 
Филогенетическое дерево построено с 
использованием метода максимального 
правдоподобия

Phylogenetic tree depicting the HA gene 
of A(H5Nx) influenza virus strains, cla-
de 2.3.4.4b. Newly characterized viruses 
isolated in Russia in 2023 are indicated by 
blue color. Viruses previously isolated in 
Russia – by purple color. Candidate vac-
cine strains are marked by red. Black rhom-
buses indicate reference strains for which 
ferret blood sera were obtained and used 
in hemagglutination inhibition test. The 
phylogenetic tree was constructed using the 
maximum likelihood estimation
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дикими перелетными птицами, можно предположить 
повторный занос возбудителя вдоль черноморского-
средиземноморского пролетного пути, который охва-
тывает густонаселенные промышленные регионы 
европейской части россии, где сосредоточены круп-
ные птицеводческие предприятия. традиционным 
началом миграции птиц в эти районы является март, 
затем птицы перемещаются к местам гнездования 
в полярных широтах россии. поэтому в весенний 
период 2024 г. возможен повторный занос вирусов 
A(H5N1) дикими птицами в регионы Южного феде-
рального округа.

можно предположить, что дальнейшее разви-
тие ситуации по высокопатогенному вирусу гриппа 
во многом будет зависеть от комплекса своевремен-
но принятых соответствующими службами противо-
эпизоотических и противоэпидемических мер, кото-
рые должны быть направлены на недопущение даль-
нейшего распространения вируса и снижение риска 
инфицирования людей.

результаты наших исследований позволяют сде-
лать предположение о том, что в 2024 г. известные 
в настоящий момент варианты вируса гриппа птиц 
не окажут значительного влияния на заболеваемость 
людей, и при соблюдении противоэпизоотических 
правил в местах вспышек ожидать случаев заболева-
ния человека не приходится.
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